Indicki vedci zistili ze Wu-chansky
koronavirus obsahuje jedinecné genomove
sekvencie virusu HIV, aké nebolo mozné najst
vo vzorkach ziskanych z netopierov. Kde sa
tam nabrali?

- CZ24 News | 5. tinora 2020

INDIA: Skupina bioldgov z University of New Delhi nasla prvky virusu HIV v rozhodujucich
miestach nového koronavirusu. Tieto miesta su dolezité pre infekcnost virusu

Genomové sekvencie nového koronavirusu sa skimaji na mnohych instititoch po celom svete.
Skupina bioldgov z University of New Delhi poukazala na jedine¢né zlozky nového virusu vo svojej
studii uverejnenej na bioRxiv. Tieto zlozky, ktoré vedci oznacuju ako ,inserts” (inzerty) boli doposial
znéme iba z virusu HIV. Stidia ¢aka po jej uverejneni este na peer review (recenzné hodnotenie).

Vedci su ¢lenmi Kusuma School of biological sciences, Indian institute of technology (New
Delhi-110016) a Acharya Narendra Dev College, University of Delhi (New Delhi-110019) v Indii.

Vedci mali ako zéklad pre ich pracu k dispozicii viacero vzoriek génov koronavirusov z Ciny. Tieto
boli ziskané od ludi a netopierov. Na porovnanie pouzili aj rozsiahle databazy, ktoré su dostupné po
celom svete pre iné typy koronavirusu. Na ich studiu pouzili metdédy na analyzu genémovej sekvencie
a 3D modelovanie virusov.

Najdolezitejsim vysledkom Studie je zistenie, Ze v miestach virusu, ktoré si zodpovedné za
dokovanie a prenikanie do hostitelskej bunky, boli najdené sekvencie, ktoré su v tejto
forme zname doposial len u virusu HIV; presnejsie povedané u mutacii HIV, ktoré su

rozsirené v Azii a Afrike. Tieto sekvencie nebolo mozné najst vo vzorkach ziskanych z
netopierov.

Vedci poukézali na to, Ze sekvencie HIV boli iba ,fragmentmi“ povodnych sekvencii, ale ich
Specialnym usporiadanim by fungovali spolu. Tym by ziskal virus jeho schopnost byt vysoko
nakazlivy a vyuzivat ako hostitela rozne bunky.

Novy koronavirus je najviac podobny virusu SARS, vykazuje vSak urcité odchylky.

Otazka, Ci existuje mutacia alebo manipulacia, zostava otvorena.

Vyskumny tim sa vyslovne nezaobera otazkou, ako mohol tento variant koronavirusu vzniknut.
Poukazuju na to, ze vymena genetického materidlu medzi nepribuznymi virusovymi kmenmi je sice
mozn4, ale nie je to pravidlom.

Najma velmi Specialny druh, ktory tento virus predstavuje, sa im podla predchadzajicich skusenosti
zda velmi nepravdepodobny. Nemaju tiez k dispozicii ziadne série mutdcii koronavirusu, ktoré by

smerovali tymto smerom.

Objasnenie, ako mohol tento virus vzniknut je otdzkou, ktoru je potrebné naliehavo vyriesSit.
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