MUDr. Pekova o puvode britské varianty Alfa:
je také umela! I dalsi znami cesti experti
odpovedeéli na dotazy ohledne Covidu
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Znamym expertum na pandemii jsme rozeslali 3 dotazy, které se tykaji puvodu britské varianty
Alfa, nebot na tyto otazky se nam v médiich a dostupnych zdrojich nepodarilo najit odpovédi. Jsou to
tito odbornici:
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Zde jsou zminéné dotazy na puvod nemoci covid-19

1. Pro¢ mnoho expertu resi puvod wuhanské varianty ( prirozeny - umély), ale nikdo z nich
neresi puvod britské varianty Alfa, kterd usmrtila mnohem vic 1idi?

Existuji studie, které rikaji, Ze varianta alfa mohla vzniknout v téle dlouhodobé nemocného pacienta,
ktery byl 1é¢en protilatkami, napt. (1). Nebo:

, Chronické infekce mohou vysvétlovat, pro¢ varianta Alfa, ktera byla poprvé spatiena ve Spojeném
kralovstvi na konci roku 2020, vznika se spoustou mutaci najednou. Teoreticky mohla Alfa tyto
zmény zachytit jednu po druhé, nez dorazila do zemé, rika Andrew Rambaut z University of
Edinburgh, ale skutecnost, ze vétsSina jejiho genomu v té dobé pripomina jiné britské viry, naznacuje,
Ze misto toho prosel lokalni virus rozsireny vyvoj u jednoho pacienta. “Jsem stéle presvédcen, ze
nejlepsim vysvétlenim je chronicka infekce,” rika Rambaut.(3)

Britska alfa méa 23 mutaci, ale nebyl zaznamenan zadny jeji predchiudce s méné mutacemi. Tedy
mohl byt drzen tento pacient v prisné karanténé, ktera ovsem skoncila po jeho smrti a infekce byla
vypusténa. Pro¢ tedy nebylo vySetrovano cizi zavinéni?

2. Proc v Anglii a potom v celé Evropé i v USA prestaly vznikat nové varianty, zrovna kdyz se
zacala Sirit britskda Alfa v listopadu 2020? Zde jsou mésicni pocty novych variant podle zemi od
dubna 2020 do dubna 2021, podle (2), cov-lineages.org.
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3. Na fylogenetickém stromé britské varianty Alfa, ktery zverejnil server gisaid.org (4),
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muzeme obcas vidét zaznamy pripadu, které popiraji zavér, ze britska varianta vznikla na 100%
v Anglii, viz obr., bézovy bod k 25.9.2020, ktery byl zaznamenan v Kanadé, ale nesiril se dal. Tyto
body z toho stromu ¢asem zmizi, mdme ulozeno nékolik takovych pripadu. Tedy vznika otdzka, pro¢
se tato varianta Sitila tak uspésné v Anglii a nikoli jinde? Neni zde nahodou mozné imyslné cizi
zavinéni?
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Prameny:

1)
https://www.thailandmedical.news/news/finally-documented-case-of-how-antibody-drugs-bamlanivim
ab-and-etesevimab-are-creating-resistant-mutations-like-g493r-in-sars-cov-2

(2) https://cov-lineages.org/lineages.html

(3)
https://www.science.org/content/article/new-sars-cov-2-variants-have-changed-pandemic-what-will-vi
rus-do-next

(4) https://www.gisaid.org/hcovl9-variants/

Jako prvni na tyto otazky odpovédéla MUDr. Pekova, jejiz odpoveéd zde citujeme:

,Dékuji za dotazy, odpovim hned, aby V4s$ mail nezapadl. Odpovim na vSechny tri dotazy
najednou, neb dotazy spolu souviseji:

Britska varianta skute¢né nemé zadného primého predchudce, ani zddného primého
nasledovnika. Prima néslednost totiz v genetice obnasi to, ze kazda dalsi generace nese
vSechny mutace generace predchozi (vlna rodicovska), nanejvys néjaké dalsi mutace
nasledna vlna prida. To se ovSem nestalo ani v jednom pripadé od brezna 2020 na Gzemi
CR se vyskytujicich vin (bfezen 2020, zaii/f{jen 2020, listopad/prosinec 2020,
prosinec2020 - brezen 2021), kdy kazda z téchto vin byla tvorena genomicky distinktnim
kmenem bez primé navaznosti s vinou predchozi. Toto potvrzuji i nase laboratorni data
(TILIA LABORATORIES), deponovana v GISAID i NCBI, kdy jsme selektivné
celogenomové sekvenovali (celogenomova NGS analyza) kmeny vSech tri podzimnich vin.
Vzhledem k tomu, Ze se od zacCatku této “pandemie” duvodné domnivam, Ze se jedna o
uniklé laboratorni kmeny, predpokladam jejich individualni vznik v laboratori, nikoliv
pricinné/naslednou selekci v lidské populaci.

srdec¢né zdravi a hezky den preje,

Sona Pekova

Déle ndm odpovédél prof. MUDTr. Jan Zaloudik, z jehoz odpovédi citujeme:

»...fandim Vam ve Vasem patrani i tdpani. Tapou mnozi, skoro vSichni.
Je to o uhlu pohledu. VSichni jsme mutanti, jisté i ja, a pri vsi tcté i Vy. Nastésti, rekl
bych. Vyvoj zivota stoji na mutacich.

Pokud budeme pokladat SARS CoV2 za dilo Prirody, budou mit jeho promény (mutace)
jinou logiku nez bude-li pokladan za dilo Stvoritele.
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Co tieba védét ndm sdéluje CT24 a mainstream. Co lidu nesdéluje, neni...”

Nakonec odpovédél jesté jeden védec, ktery ovSem si nepreje byt jmenovan, ale uvadi mnoho
uziteCnych a podnétnych odkazli, pricemz na tom, co uvadime, nevidi nic neobvyklého nebo
podezrelého:

ad 1.

...“ Vice se resi ptivod preskoku viru na ¢lovéka (tedy ptuvodni wuhanskd varianta),
protoze to je jedinecna udalost. VSechny dalsi varianty jsou dcerinné, mechanismus jejich
vzniku zname a mame jich v soucasnosti stovky, takze to asi virologum nepripada tak
zajimavé.

Varianta B.1.1.7 nemé 23 mutaci, to jsou pouze ty, které jsou definujici. Tedy, kazda
sekvence, ktera obsahuje tyto mutace je klasifikovana jako varianta B.1.1.7 nebo jeji
dcerinnd varianta. VétSina soucasnych izolatu méa mutaci vice, okolo 40. Pribyvaji
rychlosti ~24 za rok....”

A nyni citat ze zdroje, ktery nam doporucil:

,Vicenasobné sitové analyzy pomoci riznych metod disledné odhalily, Ze varianta Alfa
byla vysledkem rekombinace, na rozdil od bézného predpokladu, Ze se varianta vyvinula
z postupnych mutaci v linearnim poradi.“(1 )

O vzniku varianty B.1.1.7 doporucuji napriklad tento clanek (2), kde jsou vSechny mozné
evolucni scénare vcetné zdrojovych dat.”

Tolik nejmenovany védec.

Ve zminéné préci (2), kterou vytvorili J. Zhang, Y. Zhang a kol., védci z Cinské akademie véd, je
popsan vznik britské varianty Alfa takto: , Ukazali jsme, Ze rana varianta B.1.1.7 se nemusela
vyvinout spontdnné ve Velké Britanii nebo v lidské populaci. NaSe rozsahlé analyzy naznacily, ze
moznym hostitelem primého predka varianty B.1.1.7 by mohli byt psi, kocky nebo norci...”

Asi proto, ze luskouni ani netopyrti se v hrabstvi Kent, kde byla poprvé zaznamenana varianta Alfa,
nevyskytuji v dostateCcném mnozstvi. To je ovsem celkem jasna snaha o zesmésnéni evropské védy,
protoze tito ¢insti védci urcité védi, Zze kocky ani psi nebyli nemoci covid-19 zasazeni a evropska véda
v této otdzce naprosto tépe. Je to patrné z nasledujiciho obrazku, ktery je z tohoto ¢lanku.
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Na takovém zesmésnéni ale muze byt néco pravdivého, totiz to, Ze varianta B.1.1.7 (Alfa) nepochéazi
z Clovéka a potom, Ze evropsti védci skuteCny puvod varianty Alfa neznaji, coz je vyjadieno
otaznikem u ,Unsambled progenitor” / nezjiStény predek /. Tedy neprimo a nechténé potvrzuji to, co
piSe MUDr. Pekova.

Prameny:
(1) https://www.biorxiv.org/content/10.1101/2021.06.24.449840v2.full
(2) https://www.nature.com/articles/s41421-021-00282-1
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