ZACINAJU SA SUDNE PROCESY KVOLI
LABORATORNEMU UNIKU SARS-COV-2

- CZ24 News | 6. prosince 2020

Investigativna neziskova skupina U.S. Right to Know (USRTK), venujica sa verejnému zdravotnictvu,
podala zalobu na americky Narodny ustav zdravia (NIH) po tom, ¢o tato agentira neodpovedala na
jej ziadost z 10. jula 2020, podanu v zmysle zakona o slobodnom pristupe k informéciam (FOIA).

Podla NIH boli zaznamy zadrzané preto, lebo st sucastou prebiehajuceho vySetrovania.

O Co sa snazi investigetivna organizacia

USRTK sa pokusa ziskat pristup k neuvolnenym zaznamom z experimentov na pridavanie novych
funkcii virusom, vztahujicim sa k pandémii COVID-19.

Do tychto experimentov mali byt zapojeni Wuchansky virologicky tstav, Wuchanské centrum pre
kontrolu a prevenciu chorob, ako aj od aliancia EcoHealth, ktord je partnerom a financnym
podporovatelom Wuchanského ustavu.

Podla tlacového vyhlasenia USRTK z 5. novembra 2020:
,Dnesny sudny spor proti NIH je sucastou nasich sndh pokusit sa odhalit, ¢o je zndme o pévode
koronavirusu SARS-CoV-2, rizikdch laboratorii biologickej bezpecnosti a vyskumu priddvania novych

funkcii virusom, ktorymi sa usiluju zvysit infek¢nost alebo smrtnost potencidlnych pandemickych
patogénov.

Od jila sme k tymto témam podali 36 Ziadosti o stdtne, federdlne a medzindrodné verejné zdznamy.”
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Zdklad zoonotickej tedrie tvoria chybné studie

USRTK je tiez znepokojena novymi tvrdeniami, ze Casopisy PLOS Pathogensa Nature uverejnili
klicové studie o poévode koronavirusu SARS-CoV-2 napriek tomu, ze st chybné.

Zda sa, ze subory dat boli zmenené bez uverejnenia oznameni o oprave.

9. novembra 2020 uverejnila USRTK sériu e-mailov, ktoré poslala hlavnym autorom a vydavatelom
zmienenych Studii. Otadzky vyvolané obdrzanymi odpovedami ,spochybnili platnost tychto klic¢ovych
studii,“ piSe USRTK.

Ako poznamenal reportér USRTK Carey Gilliam:

LPredstavu, Ze zdroj pévodcu ochorenia COVID-19 u I'udi pochddza od divoZijiiceho zvierata, uviedli
cinske vlddne urady prvy raz v decembri. Vedci podporovani ¢inskou vlddou potom tedriu podporili
v styroch nezdvislych studidch, predloZzenych casopisom v obdobi od 7. do 18. februdra...

Pri komunikdcii s autormi a vydavatelmi dvoch tych studii sa USRTK dozvedela o vdznych
problémoch pri ich vyddvani.

...Problémy s vyskumnymi Studiami vyvoldvaji podla bioléga a socioléga Dr. Sainatha
Suryanarayanana a tiez vedeckého pracovnika USRTK ‘vdzne otdzky a obavy o platnosti zoonotickej
tedrie celkovo.”

Preco potrebujeme poznat povod SARS-CoV-2

Mikrobioldg a profesor mediciny, mikrobioldgie a imunoldgie na Stanfordovej univerzite Dr. David
Relman vysvetluje, preco je také dolezité identifikovat povod koronavirusu SARS-CoV-2:

,SARS-CoV-2 je betakoronavirus, ktorého zjavne najblizsi pribuzni, RaTG13 a RmYNO02, boli udajne
ziskani v rokoch 2013 a 2019 od netopierov, resp. v cinskej provincii Yunnan.

Ochorenie COVID-19 bolo prvykryt hldsené v decmbri 2019, viac nez 1600 kilometrov odtial, v meste
Wuchan, v ¢inskej provincii Hubei.

Okrem tychto faktov chybaju v ‘pévodnom pribehu” mnohé klucové detaily, ako su uveritelnd a do
patricnych detailov vysvetlend neddvna historia vyvoja virusu, identita a miesto povodu jeho
najneddvnejsich predkov, a, prekvapujtico, miesto, ¢as a mechanizmus prenosu prvej infekcie na
cloveka.

Hoci definitivna odpoved nemusi byt naporudzi a hoci si gjektivna analyza vyZaduje zamerat sa na
niektoré neprijemné moznosti, je dolezité sa tejto otdzke venovat. Predidenie dalSej pandémii zdvisi
od pochopenia poévodu tejto jednej.

Ked'ndjdeme konkrétnejsie dokazy o “spustacej udalosti’, ktord spdsobila priamy prechod
koronavirusu z netopiera na ¢loveka, budu musiet byt vyrazne posilnené snahy o pochopenie a
zvlddnutie rozhrania medzi netopierom a clovekom.

Ak ale SARS-CoV-2 unikol z laboratoria preto, aby spdsobil pandémiu, stane sa dolezitym pochopit
retaz udalosti a predist tomu, aby sa to udialo znova.”



Protichodné povodné hypotézy

Dalej Relman pokra¢uje posudzovanim troch najprotichodnej$ich pévodnych hypotéz:

1. Virus sa vyvinul u netopierov a potom sa prirodnymi mechanizmami rozsiril priamo alebo cez
medzihostitela na ludi.

2. SARS-CoV-2, alebo nejaky nedavny predchodca, bol ziskany od nakazeného zvierata a pred
nahodnym vypustenim potom bud vedome, alebo ndhodne mnozeny ¢i geneticky manipulovany.

3. SARS-CoV-2 bhol vytvoreny zamerne koronavirusovym vyskumom na ziskanie Zelanych funkcii
(GoF) a zamerne vypusteny.

Ako uviedol Relman, zatial nie sme schopni identifikovat bezprostredného rodica ¢i rodic¢ov
koronavirusu SARS-CoV-2 a toto je klicova informadcia, potrebna na rozlistenie celej hadanky.

Dvaja najblizsi pribuzni - RaTG13 a RmYNO2 - nie su dost blizki na to, aby zmutovali na SARS-Cov-2.

,Dokladnejsie pochopenie pévodu COVID-19 povedie k ticinnejsSim reakcidm na tito pandémiu, ako
aj k snahdm predvidat dalsiu a predist jej. Posunie tiez nase diskusie o riskantnej vede.”- Dr. David
Relman

Je celkom mozné, Ze existuje aj viac nez jedna rodova linia. Rekombinacia medzi réznymi virusmi je
bezna tak v prirode, ako aj v laboratérnom vyskume, a ak chceme urcit, ktorym smerom sa bude
virus uberat, potrebujeme identifikovat vychodiskovy bod.

Nanestastie, dokazy naznacuju, Ze uz doslo k Uprave a utajovaniu, ¢im sa stanovenie povodu SARS-
CoV-2 stava o to tazSim.

Otazkou je, preco sa tak stalo?

Bol za tym nejaky politicky ucel? Bol toto zamerne vytvoreny virus, vypusteny pre poskytnutie
ospravedlnenia na globalisticky plan ,resetu”?

ISlo o ndhodny unik, ktory bol utajeny, aby sa zachranila budica existencia nebezpecného vyskumu
na ziskavanie Zelanych funkcii virusu?

Presné zistenie povodu virusu je pre zodpovedanie tychto otazok naozaj kliCové a z utajovania
pravdy pred verejnostou, nech je akdkolvek, nemoze nikto ni¢ ziskat, len ti, ktori su za pokus
0 utajovanie zodpovedni.

Mnozstvo anomalii

Napisal som niekolko ¢lankov o réznych hypotézach, stvisiacich s povodom SARS-CoV-2.

Co je viak doleZité, anomalie v jeho genetickej stavbe smerujii skor k tomu, Ze ide o geneticky
manipulovany virus, hoci presnd metéda manipulécvie zostadva neznama. Co viak vieme je, Ze
existuje vela sposobov - vratane technicky malo naroénych - ktorymi by virus ako SARS-CoV-2 mohol
byt vytvoreny.

Podla studie z 2. augusta 2020 nositela Nobelovej ceny profesora Luca Monatgniera a matematika
Jeana Claudea Pereza, boli v malej lokalizovanej oblasti genomu SARS-CoV-2 identifikované
sekvencie HIV/SIV, ¢o virusu umoznuje infikovat ludské bunky.



»Tato oblast bola manipulovana ludmi,” vyhlasuju autori, dodavajuc, ze kedZe u pacientov
s COVID-19 boli v tejto oblasti pozorované delécie, ,mozeme ocakavat rychlejsi geneticky vyvoj
virusu smerom k menej patogénnemu kmenu, ktorému této ¢lovekom vytvorena oblast chyba.”

Jednym z najblizsich pribuznych koronavirusu SARS-CoV-2 je virus RaTG13.

Objaveny bol v roku 2013 Wuchanskym virologickym instititom po tom, ¢o bolo hldsené, zZe Siesti
banici dostali zdhadnu virusovu infekciu veducu k tazkému zépalu pluc. Traja z banikov zomreli.

Montaigner s Perezom napisali:

,V porovndvacej analyze HROTOVYCH génov ochorenia COVID-19 (t.j. SARS-CoV-2) a netopierieho
virusu RaTG13 pozorujeme dve abnormalne skutocnosti:

1. vlozenie 4 susediacich PRRA aminokyselin doprostred HROTU (potom ukazujeme, Ze toto miesto
bolo optimalnou ryhou uz PRED tymto vloZenim).

2. nenormdlny pomer synonymnych a nesynonymnych koddnov v druhej polovici HROTU.”

Je SARS-CoV-2 vysledok prenosu z transgénnych mysi?

Toto nas vedie k dalSej moznosti, konkrétne tej, Zze virus SARS-CoV-2 by mohol byt vysledkom
prenosu z transgénnych mysi, vybavenych Iudskymi receptormi ACE2.

kymi ACE2.

V odpovedi na otazky v ¢lanku Casopisu Science z 31. jula 2020 vedkyna Wuchanského virologického
institatu Dr. Shi Zhengliovd, zaoberajlica sa vyskumom koronavirusov, uviedla, ze:

»,Vykonali sme experimenty in vivo na transgénnych mysiach a cibetkdch (vyjadrujucich l'udské
ACE2) v roku 2018 a 2019 v laboradriu biologickej bezpecnosti Ustavu.

Virusy, ktoré sme pouZzili, boli netopieri SARSr-CoV, blizky SARS-CoV...

Vysledky naznacili, Ze netopieri SARSr-CoV dokdze priamo infikovat cibetky a moze tiez infikovat
mysi s ludskymi receptormi ACE2. U mysi sa vsak prejavila nizka patogenecita a u cibetiek Ziadna.
Udaje sa triedia a budi oskoro publikované.”

TakZe v sihrne Zhengliova priznava, Ze v rokoch 2018 a 2019 boli vykonavané experimenty na
transgénnych mysiach s pouzitim od netopierov odvodeného so SARS suvisiaceho koronavirusu,
ktory znac¢ne pripomina SARS-CoV-1.

(SARS-CoV-1 je virus zodpovedny za zavazny akutny respiracny syndrom (SARS), ktory prepukol
v roku 2003.)

Mohol by toto byt chybajici medzilahly druh, ktory vysvetluje, preco je SARS-CoV-2 tak dobre
adaptovany na infikovanie ludi prostrednictvom receptoru ACE2?

Je este priskoro na to, aby sa to dalo povedat, ale je to moznost. To, pravdaze, nevyluCuje moznost,
Ze boli pouzité aj iné metddy inzinierstva.
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Kurin strazia lisky
Po mesiacoch obstrukcii su teraz spustané vysetrovacie komisie, aby sa udajne dostali k podstate

povodu SARS-CoV-2.

Ci naozaj odkryju pravdu, alebo ju len jednoducho zakopt este hibsie, to iba zistime, no vychadzajuic
z jasného konfliktu zaujmov klac¢ovych clenov to nevyzera slubne.

Napriklad, komisiu Lancetu pre COVID-19 vedie Dr. Peter Daszak. Nielenze uz Daszak hovoril
o svojom presvedceni, Ze virus je prirodny a vyhol sa tedridm, tvrdiacim opak, ale ako prezident
aliancie EcoHealth je tiez v silnom konflikte zaujmov z obchodného hladiska.

EcoHealth totiz dostala od NIH granty na vyskum koronaviru, ktory potom ako subdodéavku zadala
Wuchanskému virologickému institatu.

Daszak ma vSetky dovody zabezpecit, aby bol SARS-CoV-2 napokon vyhlaseny za prirodny, lebo ak sa
ukaze, ze ide o laboratorny vytvor, je v stavke jeho zivobytie ako vedca.

Bolo by naivné verit, Zze by zabezpecenie pokracovania nebezpeceného vyskumu ziskania zelanej
funkcie virusu nebolo silnym motiva¢nym prvkom na udrzanie pribehu o zoonotickom pévode.
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